
 

 
 

 بروزرسانی سرفصل  مصوبه شورای آموزشی دانشگاه ارومیه در خصوص

 

 نژادی گیاهی مولکولی بهدرس: 

 نژادی گیاهی ژنتیک و به رشته: 

 ناپیوسته  ارشدکارشناسی دوره: 

 

 

شده  سرفصل »  بروزرسانی  مولکولیبه درس  گیاهی  رشته  نژادی  در  به «  و  گیاهیژنتیک  دوره    نژادی 

 به تصویب رسید.  31/01/1404در جلسه مورخ  با اکثریت آراء ناپیوسته  ارشد کارشناسی 

 از تاریخ تصویب لازم الاجرا است. سرفصلاین  •

 شود. می  درس  قبلی  سرفصل از تاریخ تصویب جایگزین  شدهسرفصل بروزرسانی •

 که به تصویب شورای آموزشی دانشگاه برسد.مجاز نیست مگر آن  سرفصل درس هر نوع تغییر در  •

 

 

 

  
 

 

 



2    /نژادی گیاهی ژنتیک و به  ناپیوسته ارشدکارشناسی  –نژادی گیاهی مولکولی به

 
 

 

 :  «نژادی گیاهی مولکولیبهبروزرسانی سرفصل درس »  مسئول

 عضو هیات علمی دانشگاه نام و نام خانوادگی 

 دانشگاه ارومیه  رضا درویش زاده دکتر  
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 هدف کلی:

 . ادی گیاهیژنهای مولکولی در بهآشنایی با کاربرد روش -1

 .نژادیهای بهتوسعه کاربرد نشانگرهای مولکولی در فرآیندگزینش در برنامه -2

 ها:  سرفصل

های مولکولی از دیدگاه تنوع های جدید نشانگرها، تجزیه و تحلیل دادهنژادی، مروری بر نشانگرهای مولکولی و نسلتاریخچه به  -1

 ها ژنتیکی و ساختار جمعیت

 های مولکولی در گروه بندی هتروتیک و الگوی هتروتیک و پیش بینی عملکرد هیبریدها،  تجزیه فیلوژنتیکی، کاربرد روش -2

 های مولکولی برآورد آنجریان ژنی و روش -3

های تهیه ، روشQTLیابی  های مورد استفاده در تجزیه پیوستگی و مکان، مقایسه انواع جمعیت QTLیابی  مقدمه ای بر مکان  -4

روشنقشه  پیوستگی،  مکانهای  در  استفاده  مورد  مکانQTLیابی  های  نشانگری،  تک  )تجزیه  فاصلهها  مکانیابی  و  ساده  یابی  ای 

 ای مرکب(فاصله

 (  BSAتجزیه تفرق توده ها ) -5

 (Association analysisمبانی تجزیه ارتباطی )  -6

 QTLمقایسه تجزیه ارتباط با تجزیه  -7

 مبانی گزینش به کمک نشانگر  -8

  نشیگز  انجام   مراحلهای گزینش فنوتیپی و گزینش به کمک نشانگر،  ی، محدودیت روشژنوم  نشیگز  مفهومگزینش ژنومی )  -9

(، آر آر )ریچ  GBLUP(؛ جی )ژنومیک( بلاپ )نشانگرها  اثرات  برآوردمورد استفاده برای گزینش ژنومی )  یآمار  ی هامدل  ی،ژنوم

 ی( ژنوم نشیگز یبرا استفاده مورد هایافزارنرم،  نیزیب یهاروش(، RRBLUPرگرسیون( بلاپ )

 

 روش ارزشیابی )پیشنهادی(: 

 درصد 20        سالهای کلاسی در طول نیمفعالیت

 درصد  20                              ترممیان آزمون 

 درصد  60                              آزمون پایانی 

 به نژادی گیاهی مولکولی الف: عنوان درس به فارسی:

 نوع درس  Molecular Plant Breeding عنوان درس به انگلیسی: 

 نظری    پایه   ندارد  نیاز: دروس پیش 

 عملی   تخصصی الزامی   ندارد  نیاز: دروس هم 

 عملی  -نظری  تخصصی اختیاری   3 تعداد واحد:

  نامه  پروژه/ رساله / پایان  64 تعداد ساعت: 

  اشتغال پذیری  -مهارتی  

 موارد دیگر: ............ کارگاه    سمینار    آزمایشگاه   اگر واحد عملی دارد، چه نوع آموزش تکمیلی نیاز است؟: سفر علمی  
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 ملزومات، تجهیزات و امکانات موردنیاز برای ارائه: 
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